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Streszczenie

Jednym z gtéwnych wyzwan wspétczesnych badan nad roslinami jest zrozumienie mechanizmoéw
odpowiedzi i odpornosci na stresy. Mechanizmy obronne roslin sg ztozone, a ich badanie wymaga
kompleksowego podejscia i stosowania nowoczesnych metod badawczych. Ogérek (Cucumis sativus
L.) jest gatunkiem podatnym na stresy zaréwno biotyczne jak i abiotyczne. Jedng z gtéwnych choréb
ogoérka w uprawach polowych jest kanciasta plamistos¢ lisci wywotywana przez bakterie
Pseudomonas syringae pv. lachrymans (Psl). Porazone przez te bakterie liscie ogdrka sg wtérnie
infekowane przez maczniaka rzekomego (Pseudoperonospora cubensis), co prowadzi do ich szybkiego
zamierania i w efekcie obnizenia plonéw w uprawie gruntowej. Dzieki opracowaniu nowych
technologii sekwencjonowania DNA (NGS) w ostatnich latach mozliwe stato sie stosowanie metod
genomicznych w badaniach nad ogérkiem i jego patogenami. Zsekwencjonowany i zadnotowany
zostat genom ogdrka, co ufatwia stosowanie wysokoprzepustowych metod genomicznych w
badaniach nad tolerancjg na stresy u tego gatunku. W ramach projektu planowane jest
wykorzystanie metod genomicznych w celu scharakteryzowania wirulentnego izolatu Psl
pochodzacego z kolekcji KGHiBR i skonstruowania mapy genetycznej dla wtasnej populacji mapujacej
sktadajacej sie z linii RIL. Sprawdzona zostanie odpornosc¢ linii RIL na Psl i podjeta zostanie préba
identyfikacji gendw/loci zwigzanych z tg odpornoscia. Planowane jest wykonanie profilowania
transkryptomicznego i zidentyfikowanie gendéw ogdrka ulegajacych zmienionej ekspresji w
odpowiedzi na infekcje Psl. W wyniku realizacji projektu powstanie zaawansowana mapa genetyczna
ogorka, ktdra bedzie przydatna na potrzeby genomiki strukturalnej i poréwnawczej oraz wskazane
zostang geny/loci zwigzane z reakcjg ogorka na infekcje Psl. Uzyskana nowa wiedza przyczyni sie do
lepszego zrozumienia reakcji ogdrka na stres biotyczny i bedzie przydatna zaréwno dla genetykéw
jaki i fitopatologéw oraz agrobiologéw zajmujgcych sie tym oraz innymi gatunkami uprawnymi.

Cele zadania:

1. Zsekwencjonowanie genomu wirulentnego izolatu Psl i identyfikacja bioinformatyczna czynnikéw
zwigzanych z jego wirulencjg oraz rejonéw przydatnych w diagnostyce molekularnej.

2. Konstrukcja mapy genetycznej dla populacji mapujgce;j linii RIL ogérka i proba identyfikacji loci
zwigzanych z odpornoscig na kanciastg plamistosc lisci ogérka.

3. Identyfikacja gendw ulegajgcych zréznicowanej ekspresji podczas porazenia ogorka przez Psl.

Planowany okres realizacji zadania: 2015-2018

Informacja dotyczgca wynikdéw: wyniki uzyskane w kazdym roku realizacji zadania bedg niezwtocznie
zamieszczane na stronie internetowej http://kghibr.sggw.pl/pl/badania/sprawozdania-z-projektow ,
nie podzniej niz do dnia 15 stycznia nastepnego roku i bedg dostepne nieodptatnie dla wszystkich
zainteresowanych.
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